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de control epidemiológico y bioseguridad colectiva.

Secuenciación a la práctica
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Preguntas que le hacemos a la secuenciación

¿Es vacunal?

¿Es campo?

¿Es virulenta?

¿Es de la empresa? ¿Es un recombinante?

¿Por donde ha entrado?

¿Es la anterior?
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Preguntas que le hacemos a la secuenciación
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Abordaje multifactorial en la interpretación

Fuente: chat gpt
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Abordaje multifactorial en la interpretación
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Abordaje multifactorial en la interpretación
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Abordaje multifactorial en la interpretación
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Abordaje multifactorial en la interpretación
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Secuenciación ORF5 vs Completa

ORF5 (606nt)

Completa 

(>15.000 nt)
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Secuenciación ORF5 vs Completa

Sanger – ORF5 Completa

Menos tiempo promedio 

desde muestreo hasta 

obtención de la secuencia

Más información

Indispensable para 

detectar recombinantesMás económica

Más fácil de realizar e 

interpretar para muestras 

distintas a sueros y cT altos



JORNADA
TÉCNICA

PRRS
AVPA

% de registros con PCR PRRS según el tipo de 
muestra enviado al GSP
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Presencia de distintas cepas/variantes en una 
granja durante un periodo de tiempo

Fuente: Trevisan et al. (2022)
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% de registros con PCR PRRS según el tipo de 
muestra enviado al GSP



JORNADA
TÉCNICA

PRRS
AVPA

Secuenciación completa según el tipo de 
muestra y valor cT
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Puntos críticos en la secuenciación – Interpretación

Punto clave en cualquier 
tipo de secuenciación es 

la interpretación
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Conceptos

Cuasiespecies: evolución de un virus inicial que refleja la diversidad dentro de una 

misma población de virus en un cerdo o grupo de cerdos, normalmente generada 

por la alta tasa de mutación. 

Variantes: evolución de un virus con cambios específicos en el genoma en 

comparación con el virus original. Cepa con cambios menores de probable 

acumulación de mutaciones.

Cepa: virus que sufre cambios significativos en su genoma con variación en 

aspectos como replicación, transmisibilidad y patogenicidad. Genotipo y Fenotipo 

distinto.
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¿Secuencias consenso o con degenerados?

Consenso: G Degenerado o no consenso: G o A
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¿Secuencias consenso o con degenerados?

Secuencia consenso



JORNADA
TÉCNICA

PRRS
AVPA

Consenso: G Degenerado o no consenso: G o A

Degenerado o no consenso: R

ATGAGATGTTCTYACARGTTGGKGCGTTYCTTGACWCTCYATYCTTGTTRYTGKTGGCTTTCTTTGYTGTGTAYC

GGCTCGTCYTGGTCCTTTGCCGATGGCAACGGCGACAGCTCGACATACCAATACATATATAACYTGACGATATG

YGAGCTGAAYGGGACCGAATGGCTGGCMRRYCATTTYCATTGGACAGTCGAAACTTTTGTRCTTTATCCGGTY

GTSACCCAYRTTMTYTCAYTGGGTTTTCTCACAACAAGCCAYTTCTTTGAYACRCTCGGCCTCGGMRCCGTGTC

CRTCATSGGCTATTRTSACRAGCGGTATGTGCTCAGCAGYGTKTATGGCGTTTGYGCWCTTKCTGCGCTCRTRT

GCTTTGTCATTCGTGCCGYMAAAAATTGCMTGGCWTGCCGCTATGCTCGCACCCGGTTCACTAACTTTATTGT

GGACGACCGGGGAAAGATTCATMGATGGAAATCTTCAATAGTGGTGGAGAAAYTGGGCAAAGCTGACRTCR

GCRRYGACCTTGTTACCRTCAAACATGTCGTCCTCGAAGGAGTCAAAGCTCAACCCCTAACGAGAACTTCGGC

TGAGCAATGGGAAGCCTAG

ATGAGATGTTCTTACAAGTTGGGGCGTTCCTTGACTCTCTATCCTTGTTATTGGTGGCTTTCTTTGCTGTGTATC

GGCTCGTCTTGGTCCTTTGCCGATGGCAACGGCGACAGCTCGACATACCAATACATATATAACTTGACGATATG

CGAGCTGAATGGGACCGAATGGCTGGCCGGCCATTTCCATTGGACAGTCGAAACTTTTGTGCTTTATCCGGTC

GTGACCCATATTCTTTCATTGGGTTTTCTCACAACAAGCCATTTCTTTGATACACTCGGCCTCGGAACCGTGTCC

GTCATGGGCTATTGTCACAAGCGGTATGTGCTCAGCAGCGTGTATGGCGTTTGCGCTCTTTCTGCGCTCGTGTG

CTTTGTCATTCGTGCCGCCAAAAATTGCCTGGCTTGCCGCTATGCTCGCACCCGGTTCACTAACTTTATTGTGG

ACGACCGGGGAAAGATTCATCGATGGAAATCTTCAATAGTGGTGGAGAAATTGGGCAAAGCTGACATCGGCA

ATGACCTTGTTACCGTCAAACATGTCGTCCTCGAAGGAGTCAAAGCTCAACCCCTAACGAGAACTTCGGCTGA

GCAATGGGAAGCCTAG

¿Secuencias consenso o con degenerados?
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Puntos críticos en la secuenciación – ¿Con qué 
comparar?

Las bases de datos de 
secuencias por ORF son amplias, 

las secuencias completas son 
muy escasas en comparación 

hasta la fecha
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Puntos críticos en la secuenciación – ¿Con qué 
comparar?

Base de datos de GSP/INTERPORC

13338 ORF5 secuencias
130 secuencias completas
2594 granjas
329 empresas
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Puntos críticos en la secuenciación – ¿Con qué 
comparar?
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Secuencias similares entre granjas
¿Por dónde se ha introducido?

IndirectaDirecta
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Comparativa 106 secuencias completas vs ORF5



JORNADA
TÉCNICA

PRRS
AVPA

Comparativa 106 secuencias completas vs ORF5

8 de 106 

secuencias con 

recombinantes 

posibles
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Comparativa 106 secuencias completas vs ORF5
Rosalía S10
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Comparativa 106 secuencias completas vs ORF5
Rosalía Vacunal



JORNADA
TÉCNICA

PRRS
AVPA

Limitaciones actuales prácticas

Basamos la interpretación en una sola o pocas 
secuencia/s en una población de muchos PCR 
positivos

Secuenciamos cuando hay un cambio clínico y no 
como monitorización

Estandarización / Harmonización en la 
secuenciación Sanger y completa entre distintos 
laboratorios
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Conclusión general

Independientemente de la secuenciación por ORF, completa, 
etc, el programa de prevención y control es el mismo

1- Bioseguridad externa: evitar entrada de nuevas cepas, 
variantes, etc.

2- Estabilizar todas las fases de producción con: bioseguridad 
interna, inmunización, bandas, etc.

3- Buenas prácticas de uso y manejo de la inmunización
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Muchas 
gracias!

jordi@gsplleida.net
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